
    

HIV Helper T-cell Epitopes

II-168
DEC 97

gp41 Epitope 1
Epitope 1 GIVQQQNNLLRAIEA

CONSENSUS-B giVqQQnnLlrAiea

CONSENSUS-A ------s--------
U455 ------S--------
SF1703 ------S--------
AG_IBNG ------S---K----
92RW020.5 ------S--------
92UG031.7 ------S--------
92UG037.8 ------S--------
UG275A ------S---K----
UG273A ------S--------
DJ264A ------S--------
DJ263A ------S--------
DJ258A ------S--------
KENYA ------S--------
VI191A ------S--------
Q23-17 ---------------

CONSENSUS-B ---------------
C18MBC ---------------
LW123 ---------------
WR27 ---------------
YU2 ---------------
YU10 ---------------
AC-3 ---------------
JB ---------------
M23470 ---------------
M26864 ---------------
M30156 ---------------
M737677 ---------------
M737685 ------SD-------
WB ---------------
SF128A ---------------
HEI3CS ---------------
BAL2A ---------------
GUNAA -------------K-
CM237X ------R--------
MFA ---------------
168C ---------------
QZ4589 ---------------
91US006.10 ---------------
92TH014.12 ------R--------
91HT651.11 ---------------
SF2 ---------------
SF2B13 ---------------
LAI ---------------
HXB2R ---------------
GP160EN ---H-----------
NY5CG ----------K----
NL43 D--------------
JRCSF ---------------
JRFL ---------------
ALA1 ---------------
JH32 --------------G
BAL1 ---------------
BRVA ----------M----
91US005.11 ---------------
ETR -------------D-
BA1A ---------------
MN ---------------
CAM1 ---------------
ADA ---------------
JFL ---------------
SIMI84 ------S--------
BCSG3C ---------------
D31 ---------------
SF162 ---------------
OYI ---------------
SF33 ---------------
CDC42 -------------K-
HAN ---------------
RF ---------------
WMJ22 -------------D-
TB132 ---------------
92BR020.4 ---------------
92US711.14 ----------K----
91US712.4 ------S--------

CONSENSUS-B ---------------

92US714.1 ---------------
92US715.6 ---------------
92US716.6 ---------------
92US657.1 ------S--------
92HT593.1 ---------------
92HT594.10 ---------------
92HT596.4 ---------------
92HT599.24 ---------------
SC ---------------
P896 ---------------
HEI3BL ---------------
HEI4BL ---------------
HEI20BL ---------------
HEI22BL ---------------
HEI27BL ---------------
HEI28BL ---------------
ENVVA ---------------
ENVVB ---------------
ENVVE ---------------
US1 ---------------
US2 ---------------
US3 ---------------
US4 --------------P
91HT652.11 ---------------
92UG005 ---------------
3202A12 ---------------
3202A21 ---------------
MANC ---------------
WEAU160 ---------------
93TH067A ------R--------
AD8 ---------------

CONSENSUS-C ------s--------
92BR025.9 ------S--------
ETH2220 ------S---K----
BU910112 ------S-------T
BR911513 ------S--------
93MW959.18 ------S--------
93MW960.3 ------S--------
93MW965.26 ------S--------
UG268A2 ---------------
SM145A ------S--------
ZAM18A ------S--------
ZAM20A ------S--------
DJ259A ------S--------
DJ373A ------S---K---V
SE364A ------S--------
BU910905A ---------------
BU91007A ------S--------
BU91003A ------S--------
BU91002A ------S--------
BR91015A ------S--------
BU91001A ------S----T---
BU91006B ------S--------
BU91008A ------S--------
BU91004A ---------------

CONSENSUS-D ---------------
84ZR085 ---------------
92UG021.16 ---------------
D2UG024W ---------------
UG-AMK-3 ---------------
C971-416 ------D--------
WHO15-726 ---------------
87TZ4622 ------D--------
94UG1141 ---------------
ELI ---------------
Z2Z6 ---------------
Z6 ---------------
NDK ---H-----------
92UG024.2 ---------------
JY1 ---------------
UG269A ---------------
UG274A2 -------------K-
SE365A2 ---------------
93ZR001.3 ---------------

CONSENSUS-E ------S--------
92TH011A ------S--------
KHO3 ------S--------
KH08 ------S--------

CONSENSUS-E ------S--------

93TH966.8 ------S--------
93TH975.15 ------S--------
92TH006.5 ------S--------
TN235 ------S--------
TN239 ------S--------
TN242 ------S---K----
TN243 -----xS-----x--
92TH022.4 ------S--------
93TH976.17 ------S--------
CM238X ------S--------
CM240 ------S--------
AE_90CF402 ------S--------
AE_93TH253 ------S--------

CONSENSUS-F ---------------
BF_93BR029.4 ---------------
93BR020.1 ------S--------
BZ163A ------S--------
BZ126A E--------------

CONSENSUS-G ------s--------
92RU131.9 ------S--------
VI525A2 ------S--------
AG_92NG083.2 ------S--------
AG_93NG003.1 ------S--------
LBV217 ---------------
92UG975.10 ------S--------

CONSENSUS-H ------S------q-
90CR056 ------S------Q-

CONSENSUS-O ------D------Q-
ANT70 ------D------Q-
MVP5180 ------D------Q-
VAU ------D------Q-
VI686 ------D------Q-

CONSENSUS-CPZ ------?---?---?
CPZGAB ----------K----
CPZANT ------A---Q---T



    

HIV Helper T-cell Epitopes

II-169
DEC 97

gp41 Epitope 2
Epitope 2 QQHLLQLTVWGIKQL

CONSENSUS-B qqhllqLTvWGIKQL

CONSENSUS-A -----k---------
U455 -----K---------
SF1703 -----K---------
AG_IBNG -----K---------
92RW020.5 ---M-K---------
92UG031.7 -----R---------
92UG037.8 -----K---------
UG275A -----K---------
UG273A -----K---------
DJ264A -----K---------
DJ263A -----K---------
DJ258A -----K---------
KENYA -----K---------
VI191A -H-------------
Q23-17 -----K---------

CONSENSUS-B ---------------
C18MBC ---------------
LW123 ---------------
WR27 ---M----A------
YU2 ---------------
YU10 ---------------
AC-3 ---------------
JB ---------------
M23470 ---------------
M26864 ---M-----------
M30156 ---------------
M737677 ---M-----------
M737685 ---M-----------
WB ---------------
SF128A ---------------
HEI3CS ---------------
BAL2A ---------------
GUNAA ---------------
CM237X ---------------
MFA ---------------
168C ---------------
QZ4589 ---------------
91US006.10 ---------------
92TH014.12 ---------------
91HT651.11 ---------------
SF2 ---------------
SF2B13 ---------------
LAI ---------------
HXB2R ---------------
GP160EN ---------------
NY5CG ---------------
NL43 ---------------
JRCSF ---M-----------
JRFL --RM-----------
ALA1 ---------------
JH32 ---------------
BAL1 ---------------
BRVA ---M-E---------
91US005.11 ---M-----------
ETR ---------------
BA1A ---------------
MN ---M-----------
CAM1 ---------------
ADA ---------------
JFL ---------------
SIMI84 ---------------
BCSG3C ---------------
D31 ---------------
SF162 ---------------
OYI ---------------
SF33 ---------------
CDC42 ---------------
HAN ---------------
RF ---------------
WMJ22 ---------------
TB132 ---------------
92BR020.4 ---M-----------
92US711.14 ---------------
91US712.4 ---------------

CONSENSUS-B ---------------

92US714.1 ---------------
92US715.6 ---M-----------
92US716.6 ---------------
92US657.1 ---------------
92HT593.1 ---------------
92HT594.10 ---------------
92HT596.4 ---------------
92HT599.24 ----S----------
SC ---------------
P896 ---M-----------
HEI3BL ---------------
HEI4BL ---------------
HEI20BL ---M-----------
HEI22BL ---M-----------
HEI27BL ---------------
HEI28BL HE-------------
ENVVA ---------------
ENVVB ---------------
ENVVE ---------------
US1 ---------------
US2 ---------------
US3 ---M-----------
US4 ---------------
91HT652.11 ---------------
92UG005 ---------------
3202A12 ---------------
3202A21 ---------------
MANC ---------------
WEAU160 ----FE---------
93TH067A ---------------
AD8 ---------------

CONSENSUS-C ---m-----------
92BR025.9 ---M-----------
ETH2220 ---M-----------
BU910112 ---M-----------
BR911513 ---M-----------
93MW959.18 -H-------------
93MW960.3 R--M-----------
93MW965.26 ---M-----------
UG268A2 ---M-----------
SM145A ---M-----------
ZAM18A ---------------
ZAM20A ---I-----------
DJ259A ---M-----------
DJ373A H--M-----------
SE364A ---M-----------
BU910905A ---M-----------
BU91007A ---M-----------
BU91003A ---M-----------
BU91002A ---M-----------
BR91015A ---M-----------
BU91001A ---M-----------
BU91006B ---M-----------
BU91008A ---M-----------
BU91004A ---M-----------

CONSENSUS-D ---------------
84ZR085 ---------------
92UG021.16 ---------------
D2UG024W ---------------
UG-AMK-3 ---------------
C971-416 ---------------
WHO15-726 ---------------
87TZ4622 ---------------
94UG1141 ---------------
ELI ---------------
Z2Z6 ---------------
Z6 ---------------
NDK ---------------
92UG024.2 ---------------
JY1 ---M-----------
UG269A ---------------
UG274A2 ---------------
SE365A2 ---------------
93ZR001.3 ---------------

CONSENSUS-E ---------------
92TH011A ---------------
KHO3 ---------------
KH08 ---------------

CONSENSUS-E ---------------

93TH966.8 ---------------
93TH975.15 ---------------
92TH006.5 ---------------
TN235 ---------------
TN239 ---------------
TN242 ---------------
TN243 -----------xx--
92TH022.4 ---M-----------
93TH976.17 ---------------
CM238X ---------------
CM240 ---------------
AE_90CF402 ---------------
AE_93TH253 ---------------

CONSENSUS-F ---------------
BF_93BR029.4 ---------------
93BR020.1 ---------------
BZ163A ---------------
BZ126A ---------------

CONSENSUS-G ---------------
92RU131.9 ---------------
VI525A2 ---------------
AG_92NG083.2 ---------------
AG_93NG003.1 ---------------
LBV217 ---------------
92UG975.10 ---------------

CONSENSUS-H ---m-k---------
90CR056 R--M-----------

CONSENSUS-O --?--R-S----R--
ANT70 --Q--R-Sx---R--
MVP5180 -----R-S----R--
VAU -----RPS----R--
VI686 --Q--R-S----R--

CONSENSUS-CPZ -------S?--V---
CPZGAB -------SI--V---
CPZANT -------S---V---



    

HIV Helper T-cell Epitopes

II-170
DEC 97

gp41 Epitope 4
Epitope 3 GIWGCSGKLIC
Epitope 4 LGLWGCSGKLIC

CONSENSUS-B lgiwgCsGkliC

CONSENSUS-A ------------
U455 ------------
SF1703 ------------
AG_IBNG ------------
92RW020.5 ------------
92UG031.7 ------------
92UG037.8 ------------
UG275A ------------
UG273A ------------
DJ264A ------------
DJ263A ------------
DJ258A ------------
KENYA ---------I--
VI191A ------------
Q23-17 ------------

CONSENSUS-B ------------
C18MBC --L---------
LW123 ------------
WR27 ------------
YU2 ------------
YU10 ------------
AC-3 --------R---
JB ------------
M23470 ------------
M26864 ------------
M30156 ------------
M737677 ------------
M737685 ------P-----
WB --------R---
SF128A ------------
HEI3CS --------R---
BAL2A ------------
GUNAA ------------
CM237X ------------
MFA ------------
168C ------------
QZ4589 ------------
91US006.10 ------------
92TH014.12 ------------
91HT651.11 ---------P--
SF2 ------------
SF2B13 ------------
LAI ------------
HXB2R ------------
GP160EN ------------
NY5CG -R----------
NL43 ------------
JRCSF M-----------
JRFL ------------
ALA1 -E----------
JH32 ------------
BAL1 ------------
BRVA ------------
91US005.11 ------------
ETR M--------F--
BA1A ------------
MN --F---------
CAM1 ------------
ADA ------------
JFL ------------
SIMI84 ----------V-
BCSG3C ------------
D31 ------------
SF162 ------------
OYI ------------
SF33 ------------
CDC42 --F---------
HAN ------------
RF ------------
WMJ22 ------------
TB132 ------------
92BR020.4 ------------
92US711.14 ------------

CONSENSUS-B ------------

91US712.4 ------------
92US714.1 ------------
92US715.6 ------------
92US716.6 ------------
92US657.1 ---R--------
92HT593.1 ------------
92HT594.10 ------------
92HT596.4 ------------
92HT599.24 ------------
SC ------------
P896 M-----------
HEI3BL --------R---
HEI4BL ------------
HEI20BL --------R---
HEI22BL ------------
HEI27BL ------------
HEI28BL ------------
ENVVA ------------
ENVVB ------------
ENVVE ------------
US1 ------------
US2 ------------
US3 ------------
US4 ------------
91HT652.11 ------------
92UG005 ----R----H--
3202A12 ------------
3202A21 ------------
MANC ------------
WEAU160 ------------
93TH067A ------------
AD8 ------------

CONSENSUS-C ------------
92BR025.9 ------------
ETH2220 ------------
BU910112 ------------
BR911513 ------------
93MW959.18 ------------
93MW960.3 --L---------
93MW965.26 --M---------
UG268A2 ------------
SM145A ------------
ZAM18A ------------
ZAM20A ------------
DJ259A ------------
DJ373A ------------
SE364A ------------
BU910905A --M------S--
BU91007A ------------
BU91003A ------------
BU91002A ------------
BR91015A ------------
BU91001A ------------
BU91006B ------------
BU91008A ------------
BU91004A ------------

CONSENSUS-D --------?h--
84ZR085 ---------H--
92UG021.16 ---------H--
D2UG024W --------RH--
UG-AMK-3 --S-----RH--
C971-416 ---------H--
WHO15-726 --S-----RH--
87TZ4622 --------RH--
94UG1141 ---------H--
ELI ---------H--
Z2Z6 ------------
Z6 ------------
NDK --------RH--
92UG024.2 --V-----RH--
JY1 ---------H--
UG269A --------RH--
UG274A2 ---------H--
SE365A2 --------RH--
93ZR001.3 --S-----RH--

CONSENSUS-E --L------I--
92TH011A --L------I--
KHO3 --L------I--

CONSENSUS-E --L------I--

KH08 --L------I--
93TH966.8 --L------I--
93TH975.15 --L------I--
92TH006.5 --L------I--
TN235 --L------I--
TN239 --L------I--
TN242 --L------I--
TN243 x-L-x----I--
92TH022.4 --L------I--
93TH976.17 --L------I--
CM238X --L------I--
CM240 --L------I--
AE_90CF402 --L------I--
AE_93TH253 --L------I--

CONSENSUS-F --L---------
BF_93BR029.4 --L---------
93BR020.1 --L---------
BZ163A --L---------
BZ126A --L---------

CONSENSUS-G ------------
92RU131.9 ------------
VI525A2 ------------
AG_92NG083.2 ------------
AG_93NG003.1 ------------
LBV217 ------------
92UG975.10 ------------

CONSENSUS-H ------------
90CR056 ------------

CONSENSUS-O -nL---K-?---
ANT70 -SL---K---V-
MVP5180 -NL---K-----
VAU -NL---KNR---
VI686 -NL---K-R---

CONSENSUS-CPZ -?L---??-??-
CPZGAB --L------AV-
CPZANT -SL---AD-VT-



    

HIV Helper T-cell Epitopes

II-171
DEC 97

gp41 Epitope 5
Epitope 5 CSGKLICTTAVP?

CONSENSUS-B CsGkliCtTaVp

CONSENSUS-A ---------n--
U455 ---------T--
SF1703 ---------N--
AG_IBNG ---------T--
92RW020.5 ---------N--
92UG031.7 ---------N--
92UG037.8 ---------N--
UG275A ---------N--
UG273A ---------T--
DJ264A ---------T--
DJ263A ---------N--
DJ258A ---------T--
KENYA ----I----N--
VI191A -------P-N--
Q23-17 ---------N--

CONSENSUS-B ------------
C18MBC ---------T--
LW123 ------------
WR27 ------------
YU2 ---------T--
YU10 ---------T--
AC-3 ---R--------
JB ------------
M23470 ------------
M26864 -------P-T--
M30156 ------------
M737677 ------------
M737685 -P----------
WB ---R--------
SF128A ---------T--
HEI3CS ---R--------
BAL2A ------------
GUNAA ---------T--
CM237X ------------
MFA ------------
168C ---------T--
QZ4589 ---------T--
91US006.10 ------------
92TH014.12 ------------
91HT651.11 ----P----S--
SF2 ------------
SF2B13 ------------
LAI ------------
HXB2R ------------
GP160EN ------------
NY5CG ---------T--
NL43 ------------
JRCSF ------------
JRFL ------------
ALA1 ---------T--
JH32 ------------
BAL1 ------------
BRVA ------------
91US005.11 ---------T--
ETR ----F-------
BA1A ------------
MN ---------T--
CAM1 ------------
ADA ------------
JFL ---------T--
SIMI84 -----V---T--
BCSG3C ------------
D31 ------------
SF162 ------------
OYI ---------T--
SF33 ---------T--
CDC42 ------------
HAN ---------T--
RF ---------T--
WMJ22 ---------T--
TB132 ---------T--
92BR020.4 ---------T--
92US711.14 ---------T--
91US712.4 ---------N--

CONSENSUS-B ------------

92US714.1 ------------
92US715.6 ---------T--
92US716.6 ---------T--
92US657.1 ------------
92HT593.1 ---------T--
92HT594.10 ------------
92HT596.4 ------------
92HT599.24 -------P----
SC ---------T--
P896 ---------S--
HEI3BL ---R--------
HEI4BL ---------T--
HEI20BL ---R--------
HEI22BL ---------N--
HEI27BL ---------T--
HEI28BL ---------T--
ENVVA ------------
ENVVB ------------
ENVVE ------------
US1 ------------
US2 ------------
US3 ---------T--
US4 ---------T--
91HT652.11 ---------S--
92UG005 ----H----N-R
3202A12 ------------
3202A21 ------------
MANC ------------
WEAU160 ---------T--
93TH067A ------------
AD8 ------------

CONSENSUS-C ------------
92BR025.9 ---------T--
ETH2220 ------------
BU910112 ------------
BR911513 ------------
93MW959.18 -----------A
93MW960.3 ---------T--
93MW965.26 ------------
UG268A2 ------------
SM145A ------------
ZAM18A -----------S
ZAM20A ------------
DJ259A ---------N--
DJ373A ------------
SE364A ------------
BU910905A ----S-------
BU91007A ------------
BU91003A ------------
BU91002A ------------
BR91015A ------------
BU91001A ------------
BU91006B ------------
BU91008A ------------
BU91004A ---------D--

CONSENSUS-D ---?h----?--
84ZR085 ----H----T--
92UG021.16 ----H----N--
D2UG024W ---RH--P-Q--
UG-AMK-3 ---RH----N--
C971-416 ----H----T--
WHO15-726 ---RH----T--
87TZ4622 ---RH----T--
94UG1141 ----H----N--
ELI ----H----N--
Z2Z6 ---------T--
Z6 ---------T--
NDK ---RH----N--
92UG024.2 ---RH--P-R--
JY1 ----H----T--
UG269A ---RH----N--
UG274A2 ----H----T--
SE365A2 ---RH----N--
93ZR001.3 ---RH----N--

CONSENSUS-E ----I-------
92TH011A ----I-------
KHO3 ----I-------
KH08 ----I-------

CONSENSUS-E ----I-------

93TH966.8 ----I-------
93TH975.15 ----I-------
92TH006.5 ----I-------
TN235 ----I-------
TN239 ----I-------
TN242 ----I-------
TN243 ----I-------
92TH022.4 ----I-------
93TH976.17 ----I-------
CM238X ----I-------
CM240 ----I-------
AE_90CF402 ----I----S--
AE_93TH253 ----I-------

CONSENSUS-F ---------n--
BF_93BR029.4 ---------D--
93BR020.1 ---------N--
BZ163A ---------N--
BZ126A ---------N--

CONSENSUS-G ---------N--
92RU131.9 -------P-N--
VI525A2 ---------N--
AG_92NG083.2 ---------N--
AG_93NG003.1 ---------N--
LBV217 ---------N--
92UG975.10 ---------N--

CONSENSUS-H ---------N--
90CR056 ---------N--

CONSENSUS-O -K-?---Y-S-k
ANT70 -K---V-Y-S-K
MVP5180 -K-----Y-S-K
VAU -KNR---Y-S-K
VI686 -K-R---Y-S-Q

CONSENSUS-CPZ -??-??-?-T--
CPZGAB ----AV-Y-T--
CPZANT -AD-VT-H-T--



    

HIV Helper T-cell Epitopes

II-172
DEC 97

gp41 Epitope 6
Epitope 6 CTTAVPWNASWS?

CONSENSUS-B CtTaVpWNasWs

CONSENSUS-A ---n----s---
U455 ---T----S---
SF1703 ---N----S---
AG_IBNG ---T----S---
92RW020.5 ---N----S---
92UG031.7 ---N----S---
92UG037.8 ---N----S---
UG275A ---N----S---
UG273A ---T----S---
DJ264A ---T--------
DJ263A ---N----S---
DJ258A ---T----S---
KENYA ---N----S---
VI191A -P-N----Y---
Q23-17 ---N----S---

CONSENSUS-B ------------
C18MBC ---T----N---
LW123 ------------
WR27 ---------T--
YU2 ---T----T---
YU10 ---T----T---
AC-3 ------------
JB --------T---
M23470 --------T---
M26864 -P-T--------
M30156 --------T---
M737677 ------------
M737685 ------------
WB ------------
SF128A ---T--------
HEI3CS ------------
BAL2A ------------
GUNAA ---T----T---
CM237X --------N---
MFA ------------
168C ---T--------
QZ4589 ---T----T---
91US006.10 ------------
92TH014.12 ------------
91HT651.11 ---S----S---
SF2 ------------
SF2B13 --------T---
LAI ------------
HXB2R ------------
GP160EN ------------
NY5CG ---T--------
NL43 ------------
JRCSF --------T---
JRFL ------------
ALA1 ---T--------
JH32 ------------
BAL1 ------------
BRVA ------------
91US005.11 ---T--------
ETR --------T---
BA1A ------------
MN ---T--------
CAM1 ------------
ADA ------------
JFL ---T--------
SIMI84 ---T--------
BCSG3C ------------
D31 ------------
SF162 ------------
OYI ---T--------
SF33 ---T----T---
CDC42 ------------
HAN ---T--------
RF ---T--------
WMJ22 ---T--------
TB132 ---T--------
92BR020.4 ---T----T---
92US711.14 ---T----T---
91US712.4 ---N----KT--

CONSENSUS-B ------------

92US714.1 --------T---
92US715.6 ---T--------
92US716.6 ---T----T---
92US657.1 --------V---
92HT593.1 ---T----T---
92HT594.10 --------T---
92HT596.4 --------T---
92HT599.24 -P----------
SC ---T----T---
P896 ---S----V---
HEI3BL ------------
HEI4BL ---T----T---
HEI20BL ------------
HEI22BL ---N----T---
HEI27BL ---T----T---
HEI28BL ---T--------
ENVVA ------------
ENVVB ------------
ENVVE --------T---
US1 --------D---
US2 --------T---
US3 ---T----T---
US4 ---T----S---
91HT652.11 ---S----S---
92UG005 ---N-R--S---
3202A12 --------T---
3202A21 ------------
MANC --------S---
WEAU160 ---T--------
93TH067A ------------
AD8 ------------

CONSENSUS-C --------s---
92BR025.9 ---T----S---
ETH2220 --------S---
BU910112 --------D---
BR911513 --------S--N
93MW959.18 -----A--S---
93MW960.3 ---T----S---
93MW965.26 --------S---
UG268A2 --------S---
SM145A --------S---
ZAM18A -----S--S---
ZAM20A --------S--T
DJ259A ---N--------
DJ373A --------S---
SE364A --------S---
BU910905A --------S---
BU91007A --------S---
BU91003A --------S---
BU91002A --------S---
BR91015A --------S--N
BU91001A --------D---
BU91006B --------S---
BU91008A --------S---
BU91004A ---D-----N--

CONSENSUS-D ---?----s---
84ZR085 ---T----S---
92UG021.16 ---N----S---
D2UG024W -P-Q----S---
UG-AMK-3 ---N----S---
C971-416 ---T----S---
WHO15-726 ---T----S---
87TZ4622 ---T--------
94UG1141 ---N----S---
ELI ---N----S---
Z2Z6 ---T----S---
Z6 ---T----S---
NDK ---N----S---
92UG024.2 -P-R----S---
JY1 ---T----S---
UG269A ---N----S---
UG274A2 ---T----S---
SE365A2 ---N----S---
93ZR001.3 ---N----S---

CONSENSUS-E --------St--
92TH011A --------ST--
KHO3 --------ST--
KH08 --------ST--

CONSENSUS-E --------St--

93TH966.8 --------ST--
93TH975.15 --------ST--
92TH006.5 --------ST--
TN235 ------$-ST--
TN239 --------S---
TN242 --------S---
TN243 --------ST--
92TH022.4 --------ST--
93TH976.17 --------ST--
CM238X --------ST--
CM240 --------ST--
AE_90CF402 ---S----S---
AE_93TH253 ------$-ST--

CONSENSUS-F ---n----S---
BF_93BR029.4 ---D----S---
93BR020.1 ---N----S---
BZ163A ---N----S---
BZ126A ---N----S---

CONSENSUS-G ---N----t---
92RU131.9 -P-N----T---
VI525A2 ---N----T---
AG_92NG083.2 ---N----T---
AG_93NG003.1 ---N----T---
LBV217 ---N----T---
92UG975.10 ---N--------

CONSENSUS-H ---N----S---
90CR056 ---N----S---

CONSENSUS-O -Y-S-k--kt-?
ANT70 -Y-S-K--RT-I
MVP5180 -Y-S-K--T---
VAU -Y-S-K--KT-G
VI686 -Y-S-Q--KT-T

CONSENSUS-CPZ -?-T----N--?
CPZGAB -Y-T----N--P
CPZANT -H-T----N--V



    

HIV Helper T-cell Epitopes

II-173
DEC 97

gp41 Epitope 7
Epitope 7 PWNASWSN

CONSENSUS-B pWNasWsn

CONSENSUS-A ---s----
U455 ---S----
SF1703 ---S----
AG_IBNG ---S----
92RW020.5 ---S----
92UG031.7 ---S----
92UG037.8 ---S----
UG275A ---S----
UG273A ---S----
DJ264A --------
DJ263A ---S----
DJ258A ---S----
KENYA ---S----
VI191A ---Y----
Q23-17 ---S----

CONSENSUS-B --------
C18MBC ---N----
LW123 --------
WR27 ----T---
YU2 ---T----
YU10 ---T----
AC-3 --------
JB ---T----
M23470 ---T----
M26864 --------
M30156 ---T----
M737677 --------
M737685 --------
WB --------
SF128A --------
HEI3CS --------
BAL2A --------
GUNAA ---T----
CM237X ---N----
MFA --------
168C --------
QZ4589 ---T---S
91US006.10 --------
92TH014.12 --------
91HT651.11 ---S----
SF2 --------
SF2B13 ---T----
LAI --------
HXB2R --------
GP160EN --------
NY5CG --------
NL43 --------
JRCSF ---T----
JRFL --------
ALA1 --------
JH32 --------
BAL1 --------
BRVA --------
91US005.11 --------
ETR ---T----
BA1A --------
MN --------
CAM1 --------
ADA --------
JFL --------
SIMI84 --------
BCSG3C --------
D31 --------
SF162 --------
OYI --------
SF33 ---T----
CDC42 --------
HAN --------
RF --------
WMJ22 --------
TB132 --------
92BR020.4 ---T----
92US711.14 ---T----
91US712.4 ---KT---

CONSENSUS-B --------

92US714.1 ---T----
92US715.6 --------
92US716.6 ---T----
92US657.1 ---V----
92HT593.1 ---T----
92HT594.10 ---T----
92HT596.4 ---T----
92HT599.24 --------
SC ---T----
P896 ---V----
HEI3BL --------
HEI4BL ---T----
HEI20BL --------
HEI22BL ---T----
HEI27BL ---T----
HEI28BL --------
ENVVA --------
ENVVB --------
ENVVE ---T----
US1 ---D----
US2 ---T----
US3 ---T----
US4 ---S----
91HT652.11 ---S----
92UG005 R--S----
3202A12 ---T----
3202A21 --------
MANC ---S----
WEAU160 --------
93TH067A --------
AD8 --------

CONSENSUS-C ---s----
92BR025.9 ---S----
ETH2220 ---S----
BU910112 ---D----
BR911513 ---S--N-
93MW959.18 A--S----
93MW960.3 ---S----
93MW965.26 ---S----
UG268A2 ---S----
SM145A ---S----
ZAM18A S--S----
ZAM20A ---S--T-
DJ259A --------
DJ373A ---S----
SE364A ---S----
BU910905A ---S----
BU91007A ---S----
BU91003A ---S----
BU91002A ---S----
BR91015A ---S--N-
BU91001A ---D----
BU91006B ---S----
BU91008A ---S----
BU91004A ----N---

CONSENSUS-D ---s----
84ZR085 ---S----
92UG021.16 ---S----
D2UG024W ---S----
UG-AMK-3 ---S----
C971-416 ---S----
WHO15-726 ---S----
87TZ4622 --------
94UG1141 ---S----
ELI ---S----
Z2Z6 ---S----
Z6 ---S----
NDK ---S----
92UG024.2 ---S----
JY1 ---S----
UG269A ---S----
UG274A2 ---S----
SE365A2 ---S----
93ZR001.3 ---S----

CONSENSUS-E ---St---
92TH011A ---ST---
KHO3 ---ST---
KH08 ---ST---

CONSENSUS-E ---St---

93TH966.8 ---ST---
93TH975.15 ---ST---
92TH006.5 ---ST---
TN235 -$-ST---
TN239 ---S----
TN242 ---S----
TN243 ---ST---
92TH022.4 ---ST---
93TH976.17 ---ST---
CM238X ---ST---
CM240 ---ST---
AE_90CF402 ---S----
AE_93TH253 -$-ST---

CONSENSUS-F ---S----
BF_93BR029.4 ---S----
93BR020.1 ---S----
BZ163A ---S----
BZ126A ---S----

CONSENSUS-G ---t----
92RU131.9 ---T----
VI525A2 ---T----
AG_92NG083.2 ---T----
AG_93NG003.1 ---T----
LBV217 ---T----
92UG975.10 --------

CONSENSUS-H ---S----
90CR056 ---S----

CONSENSUS-O k--kt-?g
ANT70 K--RT-IG
MVP5180 K--T--SG
VAU K--KT-GG
VI686 Q--KT-TN

CONSENSUS-CPZ ---N--?S
CPZGAB ---N--PG
CPZANT ---N--VN



    

HIV Helper T-cell Epitopes

II-174
DEC 97

gp41 Epitope 8
Epitope 8 WSNKSLEDIWDNMTWC

CONSENSUS-B Wsnksldqiwnnmtwm

CONSENSUS-A -----?sd--d----l
U455 -----QED-------L
SF1703 ---RTQSE-------L
AG_IBNG ----TFND--D----I
92RW020.5 -----MNE--D----L
92UG031.7 -----YSE--D----L
92UG037.8 -----ERE--E----L
UG275A -----QSD--D----L
UG273A -----QSE--D----L
DJ264A ----TYND--E----L
DJ263A ----TYND--D----L
DJ258A ----TFND--D----L
KENYA -----QSE--E----L
VI191A -----Y-D-------L
Q23-17 -------E-------L

CONSENSUS-B ----------------
C18MBC ------ET--D-----
LW123 ------E----HT---
WR27 -------K--Q-----
YU2 ------NE--D-----
YU10 ------NE--D-----
AC-3 -----YSD--D-----
JB ------KA--D-----
M23470 ----TMQE--D-----
M26864 ----N-S---D-----
M30156 -----Q-E--------
M737677 -------N--------
M737685 .N-RN-TE--D-----
WB ------NE--D-----
SF128A -------K--------
HEI3CS ----TYNE--D-----
BAL2A ------NK--D-----
GUNAA ------K---D-L---
CM237X -------K--------
MFA ------E-F-------
168C -------M--------
QZ4589 --S-N-SD--D-----
91US006.10 ------N---D---C-
92TH014.12 -------K--------
91HT651.11 ------E--------L
SF2 ------ED--D-----
SF2B13 -----MED--D-----
LAI ------E---------
HXB2R ------E----HT---
GP160EN ------E---------
NY5CG -------K--D-----
NL43 ------E---------
JRCSF -------S--------
JRFL -------R--------
ALA1 ------N---D-----
JH32 ------EE--D-----
BAL1 ------NK--D----I
BRVA ------SD--D-----
91US005.11 ------GA--D----V
ETR -----FNE--D-----
BA1A ------NK--D-----
MN -------D--------
CAM1 -------K--------
ADA ----T--M--D-----
JFL -------E-$------
SIMI84 ------N---D-----
BCSG3C ------N---D-----
D31 -----M-M--------
SF162 ----------------
OYI ------NE--D-----
SF33 -------K--------
CDC42 ----T-----------
HAN ----T-----------
RF ------NM--------
WMJ22 -----MN---D-L---
TB132 -------E--------
92BR020.4 -------D--T-----
92US711.14 -------K--G-----
91US712.4 ----------Q-----

CONSENSUS-B ----------------

92US714.1 ----N-T---D-----
92US715.6 -----H----Q-----
92US716.6 ----------G-----
92US657.1 .N-----Y--------
92HT593.1 ------SE--D-----
92HT594.10 ------EK--------
92HT596.4 ------EK--------
92HT599.24 ---R--QY-------I
SC -------K--G-----
P896 -----V-D--------
HEI3BL ----T-NE--D-----
HEI4BL ------N---------
HEI20BL ----------------
HEI22BL ---R--ND--G-L--L
HEI27BL ------N---D-----
HEI28BL -------K--------
ENVVA -------T--------
ENVVB -------T--------
ENVVE -------E--D--A--
US1 ----TM----------
US2 ----------D-----
US3 -------K--D-----
US4 ------TE--D-----
91HT652.11 ------E--------L
92UG005 ------EE--------
3202A12 -------E--D-----
3202A21 -------K--------
MANC ------E---G-----
WEAU160 ---R-Q-Y--------
93TH067A ------NE--------
AD8 ----T--M--------

CONSENSUS-C -----qed--d-----
92BR025.9 ---R-QED--------
ETH2220 -----QEE--D-----
BU910112 .N--T-GD---ST---
BR911513 -N---QED--------
93MW959.18 -----QSD--D-----
93MW960.3 -----KTD--D-----
93MW965.26 ----TYND--------
UG268A2 ------GD--D-----
SM145A ---RTQEE--E-L---
ZAM18A -----QTD--D-----
ZAM20A -T--TYEY--------
DJ259A ---R-QKE--D----I
DJ373A -----QEE--D-----
SE364A ------ED--D-----
BU910905A -----QED---RT---
BU91007A ----TYED--D-----
BU91003A ---RTQ-Y--------
BU91002A ---R-Q-D--------
BR91015A -N---QED--------
BU91001A .N--T-GD---ST---
BU91006B -----QED--D-----
BU91008A -----QGD-------I
BU91004A -----QED--H-----

CONSENSUS-D ---r---e--q-----
84ZR085 ---R-VEY--G-----
92UG021.16 ---R--NE--E-----
D2UG024W -------T--G-----
UG-AMK-3 ---R---S--H-----
C971-416 -------D-------I
WHO15-726 -------D--K-----
87TZ4622 ------GE--G-----
94UG1141 ---R-V-E--------
ELI ---R--NE--Q-----
Z2Z6 ---R--ND--Q-----
Z6 ---R--ND--Q-----
NDK ---R---E--Q-----
92UG024.2 -------E--G-----
JY1 ------EE-------I
UG269A ---R--EE--H-----
UG274A2 ---R--EE--------
SE365A2 ------TE--Q-----
93ZR001.3 ---R---S--H-----

CONSENSUS-E ---r-fEe-------i
92TH011A ---R-FEE-------I
KHO3 ---R-YEE--D----I
KH08 -----YE---H----I

CONSENSUS-E ---r-fEe-------i

93TH966.8 ---R-FEE--S----I
93TH975.15 ---R-FEE-------T
92TH006.5 ---R--EE-------I
TN235 ---R-YEE-------I
TN239 ---R-FEE-------I
TN242 ---R-FEE-------I
TN243 ---R-FEE-----x-I
92TH022.4 -----FEE-------T
93TH976.17 -----YEE-------I
CM238X ---R-FEE-------I
CM240 ---R-FEE------RI
AE_90CF402 -----YEA-------I
AE_93TH253 ---R-YEE--D----I

CONSENSUS-F -----qEe--?-----
BF_93BR029.4 -----QEK--G-----
93BR020.1 ------EE--G-----
BZ163A -----QEE--E-----
BZ126A -----QEE--E-----

CONSENSUS-G -----yne--D----i
92RU131.9 -----FNE--D----I
VI525A2 -----YND--D-----
AG_92NG083.2 -----YNE--D----L
AG_93NG003.1 -----YEE--D----I
LBV217 -----FNE--D----I
92UG975.10 -----YEE--D----I

CONSENSUS-H -----QSE--D-----
90CR056 -----QSE--D-----

CONSENSUS-O -???dnes--d-L--Q
ANT70 G....NES--DTL--Q
MVP5180 G.RYND-S--D-L--Q
VAU G...DNES--DEL--Q
VI686 .--VD-EN--G-L--Q

CONSENSUS-CPZ -?S?????--?-?--Q
CPZGAB G.SN-T-D--G-L--Q
CPZANT .NSSDIQC--E----Q



    

HIV Helper T-cell Epitopes

II-175
DEC 97

gp41 Epitope 9
Epitope 9 EIDNYTNTIYTLLEEC

CONSENSUS-B EidnYTslIytliees

CONSENSUS-A --s---di--n-----
U455 --SS--GI--Q-----
SF1703 --S---DI--N-----
AG_IBNG --S---DI--N-----
92RW020.5 --S---QI--N-----
92UG031.7 --N---E---S---D-
92UG037.8 --S---HI--E-----
UG275A --N---E---R-L---
UG273A --S---NI--D----A
DJ264A --S---DI--N-----
DJ263A -VS---DI--N-----
DJ258A --S---DI--------
KENYA --S---DI--N-L---
VI191A ------Q---G-----
Q23-17 --N---Q---R-----

CONSENSUS-B ----------------
C18MBC ------NI--------
LW123 --N------HS-----
WR27 ------E---S-L-Q-
YU2 ------HI--S---Q-
YU10 ------HI--S---Q-
AC-3 --N---N-----L---
JB ------G---------
M23470 --E---G---------
M26864 ----------------
M30156 ------G-----L---
M737677 ------------L-K-
M737685 ----------N-L---
WB --E---G---N-L-T-
SF128A ----------------
HEI3CS --H-------------
BAL2A --N----I--S-----
GUNAA ------GI-FN----A
CM237X ------RE--------
MFA --N------HS--D--
168C ------G---N---Q-
QZ4589 --N---KF----L---
91US006.10 ------G---------
92TH014.12 ------RE--------
91HT651.11 ----------S--K--
SF2 ------NT----L---
SF2B13 ------NT----L---
LAI --N------HS-----
HXB2R --N------HS-----
GP160EN --N------HS-----
NY5CG ------G---------
NL43 --N------HS-----
JRCSF --E---NT--------
JRFL -------E--------
ALA1 ----------------
JH32 ----------------
BAL1 --N----I--S-----
BRVA ------N---S---D-
91US005.11 ------G-----L-NA
ETR --N---N---N-----
BA1A --N----I--S-----
MN ----------S-L-K-
CAM1 ------N---------
ADA --E---G---------
JFL --S-------------
SIMI84 ------G---R-----
BCSG3C --E---D---N-----
D31 ----------------
SF162 ------N---------
OYI ------H---------
SF33 ------------L---
CDC42 ------H---------
HAN --------------Q-
RF ------GI--N-L---
WMJ22 -------I--S-----
TB132 --N---G---------
92BR020.4 ----------------
92US711.14 ------G---------
91US712.4 ---K--DV-----G--

CONSENSUS-B ----------------

92US714.1 ------N-----L---
92US715.6 ----------N---V-
92US716.6 ------G---------
92US657.1 ----------------
92HT593.1 ----------------
92HT594.10 ------G---S-----
92HT596.4 ------G---S--G--
92HT599.24 ------DI--S---K-
SC ----------------
P896 ------DY--D-L-K-
HEI3BL --H-------------
HEI4BL ------D---S-----
HEI20BL --E-----------Q-
HEI22BL --N---NI----L-Q-
HEI27BL ----------------
HEI28BL --N-----------Q-
ENVVA ------G---------
ENVVB ------G---------
ENVVE ---S--NT--D--A--
US1 ----------N-----
US2 ------NT----L---
US3 --N---T-----L---
US4 --G---G---N---IA
91HT652.11 ----------S-----
92UG005 ------GI--N-L---
3202A12 ---S--NT--D--A--
3202A21 -VS-------------
MANC --N---G------Q--
WEAU160 --N---G---N-----
93TH067A ------RE--------
AD8 ------G---------

CONSENSUS-C --s---dt--r-L-d-
92BR025.9 --S---NT--R-L-D-
ETH2220 --S---DI--N-L-V-
BU910112 --S---NT--R-L-D-
BR911513 --S---NT--R-L-D-
93MW959.18 --S---DI--K-L-D-
93MW960.3 --S---DT--K-L-D-
93MW965.26 --S---DT--R-L-D-
UG268A2 --S---GT--R-L-D-
SM145A --S---DT--R-L-V-
ZAM18A --S---DT--R-L---
ZAM20A --S--SDT--K-L-D-
DJ259A --N---G---G-L-D-
DJ373A --N---ET--R-L-V-
SE364A --N----I--S-L---
BU910905A --S---QT--W-L-D-
BU91007A --N---NT--R-L-D-
BU91003A --S---DT--R-L-V-
BU91002A ------GT--R-L---
BR91015A --S---NT--R-L-D-
BU91001A --S---NT--R-L-D-
BU91006B --SK--KT--D-L-V-
BU91008A --S---GI--R-L---
BU91004A --S--KGI--G-L-D-

CONSENSUS-D ------g---s-----
84ZR085 ------G---N-----
92UG021.16 ------G---S---D-
D2UG024W --S---G---D-----
UG-AMK-3 ------G---N-----
C971-416 ---K--GV--N-----
WHO15-726 ------GV--R-----
87TZ4622 ------G---S-----
94UG1141 ------E-V-S-L-V-
ELI ------G---S-----
Z2Z6 ------G---R-----
Z6 ------G---R-----
NDK ------G---S-----
92UG024.2 --S---G---N-----
JY1 ------GV--S---N-
UG269A ------G---S-----
UG274A2 ------G---------
SE365A2 ------G---S-----
93ZR001.3 ------G---N-----

CONSENSUS-E --s---nq--eiLT--
92TH011A --S---TQ--EILT--
KHO3 --S---NQ--EILT--
KH08 --G---NQ--EILT--

CONSENSUS-E --s---nq--eiLT--

93TH966.8 --S---NQ--EILT--
93TH975.15 --S---NQ--DILT--
92TH006.5 --S---NR--EILTK-
TN235 --S---NQ--EILT--
TN239 --S---NQ--EILTK-
TN242 --S---NQ--EILTK-
TN243 --S---NQ--EILT--
92TH022.4 --S---NQ--EILT--
93TH976.17 --S---NQ--EILT--
CM238X --S---NQ--EILTK-
CM240 --S---NQ--EILT--
AE_90CF402 --NE--NQ--E-LT--
AE_93TH253 --S---NQ--EILT--

CONSENSUS-F --S--SnE--R---?-
BF_93BR029.4 --S--SNE--R-----
93BR020.1 -VS--SKE--R---D-
BZ163A --S--SNEV-R---K-
BZ126A --S--SYE--R---Q-

CONSENSUS-G --n---qq--s-----
92RU131.9 --N---YQ--N-L---
VI525A2 --S---KQ--S-----
AG_92NG083.2 --H---QH--S-----
AG_93NG003.1 -VS---QQ--S-----
LBV217 --N---HQ--S-L---
92UG975.10 --N---Q---N---Q-

CONSENSUS-H Q-S---EE--R-L-V-
90CR056 Q-S---EE--R-L-V-

CONSENSUS-O q-n-?S-t--?e-QkA
ANT70 Q-S-IS-T--EE-QKA
MVP5180 H-N-VS-I--DE-QAA
VAU Q-N-VS-F--EK-Q-A
VI686 Q---IS-T--DE-QKA

CONSENSUS-CPZ LV?-?-G?-???L??A
CPZGAB LVS---GK-FG-L--A
CPZANT LVQ-S-GQ--NILQIA



    

HIV Helper T-cell Epitopes

II-176
DEC 97

gp41 Epitope 10
Epitope 10 EESQNQQEKNEQELL

CONSENSUS-B eesqnqQekneqeLL

CONSENSUS-A ------------d--
U455 -----------LD--
SF1703 ----I----------
AG_IBNG -----R------D--
92RW020.5 ------------D--
92UG031.7 -D----------D--
92UG037.8 ----K----------
UG275A ------------D--
UG273A --A---------D--
DJ264A -----------KD--
DJ263A ------------D--
DJ258A ------------D--
KENYA ------------D--
VI191A ------------D--
Q23-17 -----------K---

CONSENSUS-B ---------------
C18MBC -----------L---
LW123 ---------------
WR27 -Q-------------
YU2 -Q-------------
YU10 -Q-------------
AC-3 ---$--------D--
JB ----Y---R--K---
M23470 --------R---D--
M26864 ------------D--
M30156 ---------------
M737677 -K-R-----------
M737685 ---------------
WB -T-------------
SF128A ---------------
HEI3CS ------------D--
BAL2A ---------------
GUNAA --A---------D--
CM237X ---------I-L---
MFA D--------------
168C -Q-------------
QZ4589 ---------------
91US006.10 ---------------
92TH014.12 -----------L---
91HT651.11 K--------------
SF2 ---------------
SF2B13 ---------------
LAI ---------------
HXB2R ---------------
GP160EN --------E------
NY5CG ----I----------
NL43 ---------------
JRCSF ----I----------
JRFL ---------------
ALA1 ---------------
JH32 ---------------
BAL1 ---------------
BRVA -D--I------K---
91US005.11 -NA------------
ETR ------------D--
BA1A ---------------
MN -K--T----------
CAM1 -----------KD--
ADA ------------D--
JFL -----------L---
SIMI84 --------Q---D--
BCSG3C ---------------
D31 ---------------
SF162 ---------------
OYI ---------------
SF33 ---------------
CDC42 ----------Q----
HAN -Q-------------
RF ---------------
WMJ22 -------G-------
TB132 ----x------LD--
92BR020.4 ----R----------
92US711.14 ---------------
91US712.4 G--------------

CONSENSUS-B ---------------

92US714.1 ---------------
92US715.6 -V-------------
92US716.6 ---------------
92US657.1 -----------LD--
92HT593.1 ---------------
92HT594.10 ------------D--
92HT596.4 G-----------D--
92HT599.24 -K-------------
SC ---------------
P896 -K--T------K---
HEI3BL ------------D--
HEI4BL ---------------
HEI20BL -Q-------------
HEI22BL -Q-------------
HEI27BL ---------------
HEI28BL -Q-------------
ENVVA ---------------
ENVVB ---------------
ENVVE A--------------
US1 -------D-------
US2 ----L----------
US3 ---------------
US4 -IA------------
91HT652.11 ----S----------
92UG005 ----L----------
3202A12 A--------------
3202A21 ---------------
MANC Q--------------
WEAU160 ---------------
93TH067A -----L-----L---
AD8 ---------------

CONSENSUS-C -d---------kd--
92BR025.9 -D----------D--
ETH2220 -V-----D---KD--
BU910112 -D------Q--KD--
BR911513 -D----------D--
93MW959.18 -D---------KD--
93MW960.3 -D---------KD--
93MW965.26 -D------R--KD--
UG268A2 -D---------KD--
SM145A -V---------KD--
ZAM18A ----I---R--KD--
ZAM20A -D--T---Q--K---
DJ259A -D----------D--
DJ373A -V--T---Q--KD--
SE364A -----------ND--
BU910905A -D-------------
BU91007A -D---------ED--
BU91003A -V------E--KD--
BU91002A ------------D--
BR91015A -D----------D--
BU91001A -D------Q--KD--
BU91006B -V---------ND--
BU91008A --------N--KD--
BU91004A -D--T---N--K---

CONSENSUS-D ----t----------
84ZR085 ----I------K---
92UG021.16 -D--I----------
D2UG024W ----I------KD--
UG-AMK-3 ----A---R--H---
C971-416 ----T----------
WHO15-726 ----T----------
87TZ4622 ----T-------D--
94UG1141 -V--I----------
ELI ----T------K---
Z2Z6 ----T----------
Z6 ----T----------
NDK ----I------K---
92UG024.2 ----I------KD--
JY1 -N--I-------D--
UG269A ----T----------
UG274A2 ---------------
SE365A2 ----T----------
93ZR001.3 ----A---R--H---

CONSENSUS-E T------dr--Kd--
92TH011A T------DR--KN--
KHO3 T------DR--KD--
KH08 T------D---KD--

CONSENSUS-E T------dr--Kd--

93TH966.8 T------DR--KD--
93TH975.15 T------DR--KD--
92TH006.5 TK--D--DR--KD--
TN235 T------DR--KD--
TN239 TK--D--DR--KD--
TN242 TK--D--DR--KD--
TN243 T------DR--KD--
92TH022.4 T------DR--KD--
93TH976.17 T---D--DR--KD--
CM238X TK--D--DR--KD--
CM240 T------DR--KD--
AE_90CF402 T---D---R--KD--
AE_93TH253 T-------R--KD--

CONSENSUS-F -?-------------
BF_93BR029.4 ---------------
93BR020.1 -D-------------
BZ163A -K----------G--
BZ126A -Q-------------

CONSENSUS-G ------------D--
92RU131.9 ---------D--D--
VI525A2 ----I-------D--
AG_92NG083.2 ------------D--
AG_93NG003.1 ------------D--
LBV217 ----I-------D--
92UG975.10 -Q--T-------D--

CONSENSUS-H -V--T-------D--
90CR056 -V--T-------D--

CONSENSUS-O QkA-v---?--kk--
ANT70 QKA-V---Q--KK--
MVP5180 QAA-D-----VKA--
VAU Q-A-E------K---
VI686 QKA-V---Q---K--

CONSENSUS-CPZ ??A??---?-???-?
CPZGAB --A-S------RD--
CPZANT QIAHE---R-KK--Y



    

HIV Helper T-cell Epitopes

II-177
DEC 97

gp41 Epitope 11
Epitope 11 QNQQEKNEQELLE?

CONSENSUS-B qnqQekneqeLLe

CONSENSUS-A ---------d--a
U455 --------LD--A
SF1703 -I----------A
AG_IBNG --R------D--A
92RW020.5 ---------D--A
92UG031.7 ---------D--A
92UG037.8 -K-----------
UG275A ---------D--A
UG273A ---------D--A
DJ264A --------KD--A
DJ263A ---------D--A
DJ258A ---------D--A
KENYA ---------D--A
VI191A ---------D--A
Q23-17 --------K----

CONSENSUS-B -------------
C18MBC --------L----
LW123 -------------
WR27 -------------
YU2 ------------A
YU10 ------------A
AC-3 $--------D--A
JB -Y---R--K----
M23470 -----R---D--A
M26864 ---------D---
M30156 -------------
M737677 R------------
M737685 -------------
WB -------------
SF128A -------------
HEI3CS ---------D---
BAL2A -------------
GUNAA ---------D---
CM237X ------I-L----
MFA -------------
168C -------------
QZ4589 -------------
91US006.10 -------------
92TH014.12 --------L----
91HT651.11 -------------
SF2 -------------
SF2B13 -------------
LAI -------------
HXB2R -------------
GP160EN -----E-------
NY5CG -I-----------
NL43 -------------
JRCSF -I-----------
JRFL -------------
ALA1 -------------
JH32 ------------G
BAL1 -------------
BRVA -I------K----
91US005.11 -------------
ETR ---------D--A
BA1A -------------
MN -T-----------
CAM1 --------KD---
ADA ---------D--A
JFL --------L----
SIMI84 -----Q---D--K
BCSG3C -------------
D31 -------------
SF162 -------------
OYI -------------
SF33 -------------
CDC42 -------Q----Q
HAN -------------
RF -------------
WMJ22 ----G--------
TB132 -x------LD---
92BR020.4 -R-----------
92US711.14 -------------
91US712.4 -------------

CONSENSUS-B -------------

92US714.1 -------------
92US715.6 -------------
92US716.6 -------------
92US657.1 --------LD---
92HT593.1 -------------
92HT594.10 ---------D---
92HT596.4 ---------D---
92HT599.24 -------------
SC -------------
P896 -T------K----
HEI3BL ---------D---
HEI4BL ------------A
HEI20BL ------------A
HEI22BL -------------
HEI27BL -------------
HEI28BL -------------
ENVVA -------------
ENVVB -------------
ENVVE -------------
US1 ----D--------
US2 -L-----------
US3 -------------
US4 -------------
91HT652.11 -S-----------
92UG005 -L----------Q
3202A12 -------------
3202A21 -------------
MANC -------------
WEAU160 -------------
93TH067A --L-----L----
AD8 -------------

CONSENSUS-C --------kd--a
92BR025.9 ---------D--A
ETH2220 ----D---KD--A
BU910112 -----Q--KD--A
BR911513 ---------D--A
93MW959.18 --------KD--A
93MW960.3 --------KD--A
93MW965.26 -----R--KD--A
UG268A2 --------KD--A
SM145A --------KD--A
ZAM18A -I---R--KD--A
ZAM20A -T---Q--K---A
DJ259A ---------D--A
DJ373A -T---Q--KD--A
SE364A --------ND--A
BU910905A ------------A
BU91007A --------ED--A
BU91003A -----E--KD--A
BU91002A ---------D--A
BR91015A ---------D--A
BU91001A -----Q--KD--A
BU91006B --------ND--A
BU91008A -----N--KD--A
BU91004A -T---N--K----

CONSENSUS-D -t-----------
84ZR085 -I------K----
92UG021.16 -I----------K
D2UG024W -I------KD---
UG-AMK-3 -A---R--H---Q
C971-416 -T-----------
WHO15-726 -T----------Q
87TZ4622 -T-------D--Q
94UG1141 -I----------K
ELI -T------K----
Z2Z6 -T-----------
Z6 -T-----------
NDK -I------K----
92UG024.2 -I------KD---
JY1 -I-------D--Q
UG269A -T----------Q
UG274A2 ------------Q
SE365A2 -T----------A
93ZR001.3 -A---R--H---Q

CONSENSUS-E ----dr--Kd---
92TH011A ----DR--KN---
KHO3 ----DR--KD---
KH08 ----D---KD---

CONSENSUS-E ----dr--Kd---

93TH966.8 ----DR--KD---
93TH975.15 ----DR--KD--G
92TH006.5 -D--DR--KD---
TN235 ----DR--KD---
TN239 -D--DR--KD---
TN242 -D--DR--KD---
TN243 ----DR--KD---
92TH022.4 ----DR--KD---
93TH976.17 -D--DR--KD---
CM238X -D--DR--KD---
CM240 ----DR--KD---
AE_90CF402 -D---R--KD--A
AE_93TH253 -----R--KD---

CONSENSUS-F ------------A
BF_93BR029.4 ------------A
93BR020.1 ------------A
BZ163A ---------G--A
BZ126A ------------A

CONSENSUS-G ---------D--A
92RU131.9 ------D--D--A
VI525A2 -I-------D--A
AG_92NG083.2 ---------D--A
AG_93NG003.1 ---------D--A
LBV217 -I-------D--A
92UG975.10 -T-------D--A

CONSENSUS-H -T-------D--A
90CR056 -T-------D--A

CONSENSUS-O -v---?--kk---
ANT70 -V---Q--KK---
MVP5180 -D-----VKA---
VAU -E------K----
VI686 -V---Q---K---

CONSENSUS-CPZ ??---?-???-?-
CPZGAB -S------RD---
CPZANT HE---R-KK--Y-



    

HIV Helper T-cell Epitopes

II-178
DEC 97

gp41 Epitope 12
Epitope 12 ASLWNWFNITNWLWY

CONSENSUS-B asLwnWfdItnwlwy

CONSENSUS-A -n-------s-----
U455 -N-$---N-S-----
SF1703 -N-------SK----
AG_IBNG ---------------
92RW020.5 ---------SR----
92UG031.7 -N-------S-----
92UG037.8 -N-------S-----
UG275A -N-----G-S-----
UG273A ----S----S-----
DJ264A E------N--K----
DJ263A -N-----G--K----
DJ258A -G--S--G-------
KENYA -N-------S-----
VI191A ----S----S-----
Q23-17 -N--S----S-----

CONSENSUS-B ---------------
C18MBC -N-----S-S-----
LW123 -------N-------
WR27 -------N--Q----
YU2 ----------K----
YU10 ----------K----
AC-3 S--------S-----
JB ---------S-----
M23470 D------S--K----
M26864 -------S-------
M30156 -------S--H----
M737677 ---------------
M737685 ----S--S-------
WB PN-----N-------
SF128A ----T----------
HEI3CS D------S--K----
BAL2A ----------K----
GUNAA -G-----S-------
CM237X P---------K----
MFA -------N-------
168C -N--S--S-------
QZ4589 ----S-----Q----
91US006.10 -------S--K----
92TH014.12 ----------K----
91HT651.11 -------N--E----
SF2 -------S-------
SF2B13 -------N-------
LAI -------N-------
HXB2R -------N-------
GP160EN -------N-------
NY5CG ----------K----
NL43 -------N-------
JRCSF -------G--K----
JRFL ----------K----
ALA1 -------N-------
JH32 -------T-------
BAL1 ----------K----
BRVA -------N-------
91US005.11 D---S--S--Q----
ETR D------S--K----
BA1A ----------E----
MN ---------------
CAM1 ---------------
ADA ---------S-----
JFL ---$----------S
SIMI84 -------S--K----
BCSG3C -------T-------
D31 EN--S----S-----
SF162 ---------SK----
OYI -G--S--S-------
SF33 -------S-------
CDC42 ----T-S---K----
HAN ----S-Y--S-----
RF -N--------Q----
WMJ22 ---------------
TB132 -----------x---
92BR020.4 D------T-SK----
92US711.14 -------T-------
91US712.4 ----------Q----

CONSENSUS-B ---------------

92US714.1 ----S----------
92US715.6 ---------------
92US716.6 -------N-------
92US657.1 -------S-------
92HT593.1 -G-----E-------
92HT594.10 -------N--K----
92HT596.4 -------N--K----
92HT599.24 -------S--K----
SC -------N-------
P896 ---------------
HEI3BL D------S--K----
HEI4BL -N-------------
HEI20BL TG--D-LG-SK-IG-
HEI22BL ----T----S-----
HEI27BL -------N-------
HEI28BL ----------Q----
ENVVA ----D-----K----
ENVVB ----------K----
ENVVE -------S-------
US1 -------N-------
US2 T---S--S--H----
US3 -N--T-----Q----
US4 ---------------
91HT652.11 -------N--E----
92UG005 -------S--KC---
3202A12 -------S-------
3202A21 ----------K----
MANC G---S--S-------
WEAU160 ----T----S-----
93TH067A ----------K----
AD8 ---------------

CONSENSUS-C qn-------------
92BR025.9 QN--T--G-------
ETH2220 EN-----N-------
BU910112 QN--S----------
BR911513 QN--------K----
93MW959.18 KN-------------
93MW960.3 NN-----N--K----
93MW965.26 NN-----N-------
UG268A2 QN--S-----K----
SM145A G---------K----
ZAM18A KN-------------
ZAM20A NI-------SK----
DJ259A QN-----S--K----
DJ373A QN--S-----K----
SE364A NN-----N--K----
BU910905A QN-------SK----
BU91007A QN-----G-------
BU91003A QN--S--N-S-----
BU91002A QN--S--S-------
BR91015A QN--------K----
BU91001A QN--S----------
BU91006B QN-----S--K----
BU91008A QN--S-----K----
BU91004A QN--S----------

CONSENSUS-D -------s--?----
84ZR085 -------S--Q----
92UG021.16 -------T--K----
D2UG024W ---------------
UG-AMK-3 -------S--K----
C971-416 -------S--K----
WHO15-726 -------N--Q----
87TZ4622 -------S--Q----
94UG1141 -------S--Q----
ELI -------S--Q----
Z2Z6 -------N--Q----
Z6 -------N--Q----
NDK -------S--K----
92UG024.2 ---------------
JY1 -------S--K----
UG269A -------S-------
UG274A2 --V----S--K----
SE365A2 ---------------
93ZR001.3 -------S--K----

CONSENSUS-E ---------------
92TH011A ---------------
KHO3 -------S-------
KH08 ---------------

CONSENSUS-E ---------------

93TH966.8 ----S----------
93TH975.15 ------L--------
92TH006.5 ---------------
TN235 ----------K----
TN239 ---------------
TN242 ---------------
TN243 ----S----------
92TH022.4 ----------K----
93TH976.17 ---------------
CM238X ---------------
CM240 ---------------
AE_90CF402 ----------R----
AE_93TH253 -------G--K----

CONSENSUS-F ---------s-----
BF_93BR029.4 ---------SK----
93BR020.1 ----------Q----
BZ163A -------S-S-----
BZ126A --------MS-----

CONSENSUS-G ---------s-----
92RU131.9 -------T-S-----
VI525A2 ---$-----SS----
AG_92NG083.2 ---------S-----
AG_93NG003.1 ----------K----
LBV217 E---S--S--Q----
92UG975.10 T---S--S-S-----

CONSENSUS-H ----T----SH----
90CR056 ----T----SH----

CONSENSUS-O --i---l---K----
ANT70 --I---L---K----
MVP5180 ----------K----
VAU --I---L---K----
VI686 --I---L---K----

CONSENSUS-CPZ ?---------?----
CPZGAB ----------K----
CPZANT S---------Q----



    

HIV Helper T-cell Epitopes

II-179
DEC 97

gp41 Epitope 13
Epitope 13 IKLFIMIVGGLVGLR

CONSENSUS-B IkiFimivgGLvGLr

CONSENSUS-A -r---------I---
U455 -RL-VI-----I---
SF1703 -R---------I---
AG_IBNG -R---------I---
92RW020.5 -----------I---
92UG031.7 -----------I---
92UG037.8 -----------I---
UG275A -RL--------I---
UG273A -RL--------I---
DJ264A -----------I---
DJ263A -----------I---
DJ258A -R---I-----I---
KENYA -----------I---
VI191A -R---------I---
Q23-17 -----I-----I---

CONSENSUS-B ---------------
C18MBC --L---V--------
LW123 ---------------
WR27 ----x------I---
YU2 -----------I---
YU10 -----------I---
AC-3 ---------------
JB ---------------
M23470 -----------I---
M26864 -----I-----I---
M30156 ---------------
M737677 ---------------
M737685 -R---------I---
WB --L--------I---
SF128A ---------------
HEI3CS ---------------
BAL2A -----------I---
GUNAA -----------I---
CM237X ---------------
MFA ---------------
168C -RL--------I---
QZ4589 -----------I---
91US006.10 -----------I---
92TH014.12 ---------------
91HT651.11 ---------------
SF2 ---------------
SF2B13 ---------------
LAI ---------------
HXB2R --L------------
GP160EN --L--I---------
NY5CG -----------I---
NL43 --L------------
JRCSF -----------I---
JRFL ---------------
ALA1 ---------------
JH32 -R-------------
BAL1 -----------I---
BRVA -----------I---
91US005.11 ------V--------
ETR ---------------
BA1A -------I---I---
MN ---------------
CAM1 -------I---I---
ADA -----------I---
JFL --------A------
SIMI84 -----------I---
BCSG3C -----------I---
D31 ---------------
SF162 ---------------
OYI -R---I---------
SF33 -R---------I---
CDC42 -----------I---
HAN -----------I---
RF -R------------K
WMJ22 -----------I---
TB132 ---------------
92BR020.4 --------A------
92US711.14 -----------I---
91US712.4 ---------------

CONSENSUS-B ---------------

92US714.1 -----------I---
92US715.6 -----------I---
92US716.6 --------A------
92US657.1 -----------I---
92HT593.1 ---------------
92HT594.10 -----------I---
92HT596.4 ---------------
92HT599.24 --L--------I---
SC ---------------
P896 -RL--------I---
HEI3BL ---------------
HEI4BL ---------------
HEI20BL -------I---I--K
HEI22BL -R-------------
HEI27BL -----------I---
HEI28BL -----------I---
ENVVA ---------------
ENVVB ---------------
ENVVE -R---I---------
US1 -------I-------
US2 --------E--I---
US3 -----------A---
US4 -R---------I---
91HT652.11 ---------------
92UG005 -R---------I---
3202A12 -R---I---------
3202A21 ---------------
MANC ---------------
WEAU160 -----------I---
93TH067A ---------------
AD8 -----------I---

CONSENSUS-C -----------I---
92BR025.9 -----------I---
ETH2220 ----------VI---
BU910112 -----------I---
BR911513 -----------I---
93MW959.18 -----------I---
93MW960.3 -----------I---
93MW965.26 -----------I---
UG268A2 -----------I---
SM145A -----I-----I---
ZAM18A -----------I---
ZAM20A -R---------I---
DJ259A -----------I---
DJ373A -----------I---
SE364A -----------I---
BU910905A -R---------I---
BU91007A -----------I---
BU91003A -R---------I---
BU91002A -RL-V------I---
BR91015A -----------I---
BU91001A -----------I---
BU91006B -----------I---
BU91008A -R---------I---
BU91004A -----------I---

CONSENSUS-D -----------I---
84ZR085 -----------I---
92UG021.16 -----------I---
D2UG024W -RL--I-----I---
UG-AMK-3 -----------I---
C971-416 -----------I---
WHO15-726 -----------I---
87TZ4622 -----------I---
94UG1141 -----------I---
ELI -------I---I---
Z2Z6 -----------I---
Z6 -----------I---
NDK --L--------I---
92UG024.2 -R---I---S-I---
JY1 -----------I---
UG269A -R-S-------I---
UG274A2 -R---------I---
SE365A2 ------V-E--I---
93ZR001.3 -----------I---

CONSENSUS-E -----------I---
92TH011A -----------I---
KHO3 -----------I---
KH08 -----------I---

CONSENSUS-E -----------I---

93TH966.8 -----------I---
93TH975.15 -----------I---
92TH006.5 -----------I---
TN235 -------I---I---
TN239 -----------I---
TN242 -----------I---
TN243 -----------I---
92TH022.4 -----------I---
93TH976.17 -----------I---
CM238X -----------I---
CM240 -----------I---
AE_90CF402 -----I-----I---
AE_93TH253 -----------I---

CONSENSUS-F -----------I---
BF_93BR029.4 -----------I---
93BR020.1 -----------I---
BZ163A -----------I---
BZ126A -----------I---

CONSENSUS-G -?---------I---
92RU131.9 -R---IV----I--K
VI525A2 ------V----I---
AG_92NG083.2 -R---------I---
AG_93NG003.1 -----------I---
LBV217 -----------I--K
92UG975.10 -R---------I---

CONSENSUS-H -----------I---
90CR056 -----------I---

CONSENSUS-O ---A-I---A-?-?-
ANT70 ---A-I---A---V-
MVP5180 ---A-I---A-I-I-
VAU ---A-I---A-I-V-
VI686 --MA-I---A---I-

CONSENSUS-CPZ ----?-?--?I?---
CPZGAB ----L-A---II---
CPZANT ---------AI----



    

HIV Helper T-cell Epitopes

II-180
DEC 97

gp41 Epitope 14
Epitope 14 GIEEEGGERDRDR?

CONSENSUS-B gieeeGGerdrdr

CONSENSUS-A r-------Q----
U455 R-------QGK--
SF1703 R-------QG---
AG_IBNG R---G---Q-K--
92RW020.5 R-DG----Q----
92UG031.7 R-------QG---
92UG037.8 R--G----Q--G-
UG275A R------KQ----
UG273A R-A-----Q----
DJ264A R---G---Q-K--
DJ263A R---G---Q----
DJ258A R---G---Q-K--
KENYA R-------Q----
VI191A ----G---Q--G-
Q23-17 R----D--QG-G-

CONSENSUS-B -------------
C18MBC -----------GS
LW123 -------------
WR27 -------------
YU2 -------------
YU10 -------------
AC-3 ----G-------T
JB --------P----
M23470 ------------T
M26864 ------------T
M30156 E-G-------K--
M737677 ------------T
M737685 -T---------G-
WB -------------
SF128A -------------
HEI3CS --------T----
BAL2A -------------
GUNAA -TG----------
CM237X -------------
MFA -------------
168C -T-----------
QZ4589 -------------
91US006.10 --------QG---
92TH014.12 --------Q----
91HT651.11 -------------
SF2 -------------
SF2B13 -------------
LAI -------------
HXB2R -------------
GP160EN -----------G-
NY5CG -------------
NL43 -------------
JRCSF -------------
JRFL -------------
ALA1 -------------
JH32 -------D-----
BAL1 -------------
BRVA -------------
91US005.11 -------------
ETR -------------
BA1A -------------
MN ------------T
CAM1 -------G----T
ADA -------D-----
JFL -------------
SIMI84 -------------
BCSG3C -------------
D31 -------D-----
SF162 -------------
OYI -------------
SF33 ----G--------
CDC42 -T--G----G--G
HAN E----------G-
RF ---G---------
WMJ22 -------------
TB132 ------------T
92BR020.4 E------D-E-E-
92US711.14 ---------Q-#-
91US712.4 -------------

CONSENSUS-B -------------

92US714.1 --G---------T
92US715.6 -------------
92US716.6 -------------
92US657.1 -T-----------
92HT593.1 -----------G-
92HT594.10 -----------G-
92HT596.4 -----------G-
92HT599.24 --G--------GT
SC -------------
P896 -T-----------
HEI3BL --------T----
HEI4BL ------------G
HEI20BL -------------
HEI22BL -T---------N-
HEI27BL --------G----
HEI28BL -------------
ENVVA -------------
ENVVB -----------G-
ENVVE -T-----------
US1 --------Q----
US2 -T-----------
US3 --------Q----
US4 -------------
91HT652.11 -------------
92UG005 --------QG-G-
3202A12 -T-----------
3202A21 -------------
MANC --------G----
WEAU160 -------------
93TH067A -------------
AD8 -------D-----

CONSENSUS-C ?-------Q----
92BR025.9 --------Q----
ETH2220 --------QG---
BU910112 R-------Q----
BR911513 --------Q-K--
93MW959.18 R-------Q-K--
93MW960.3 R-------Q-K-S
93MW965.26 --------Q----
UG268A2 E-------Q----
SM145A R-------Q-K--
ZAM18A R-------Q---K
ZAM20A R-------Q----
DJ259A --------Q--G-
DJ373A --------Q-KG-
SE364A R-------Q----
BU910905A R-------Q----
BU91007A --------Q-K--
BU91003A --------Q-KN-
BU91002A --------Q----
BR91015A --------Q-K--
BU91001A R-------Q----
BU91006B --------Q-K--
BU91008A R-------Q--G-
BU91004A E-G-----Q----

CONSENSUS-D --------qg-g-
84ZR085 --------Q--GT
92UG021.16 --------QG-G-
D2UG024W ET------QG-G-
UG-AMK-3 -T------PG-G-
C971-416 ---------G---
WHO15-726 E---G---QG-G-
87TZ4622 --------Q--G-
94UG1141 -----------G-
ELI -T-------G---
Z2Z6 ---------G---
Z6 ---------G---
NDK E--------G---
92UG024.2 ET------QG-G-
JY1 --------QG---
UG269A --------QG-G-
UG274A2 E-------QG-G-
SE365A2 --------QG---
93ZR001.3 -T------PG-G-

CONSENSUS-E r---g---QG---
92TH011A R---G---QG-G-
KHO3 R---G---QG---
KH08 E---G---QG---

CONSENSUS-E r---g---QG---

93TH966.8 R---G---QG---
93TH975.15 R-------QG---
92TH006.5 R---G--AQG---
TN235 R---G---QG---
TN239 R---G---QG---
TN242 R---R---QG---
TN243 R---G---QG-E-
92TH022.4 R---G---QG---
93TH976.17 R---G---QG---
CM238X R---GD--QG---
CM240 ----G---QG---
AE_90CF402 R----S--QG---
AE_93TH253 R---G---QG---

CONSENSUS-F ----G---qGk--
BF_93BR029.4 ----G---PGK--
93BR020.1 ----G---QGK--
BZ163A E---G---QG---
BZ126A ----G---QGNE-

CONSENSUS-G r---G---q----
92RU131.9 ----G---GG-T-
VI525A2 R---G---H--T-
AG_92NG083.2 KT--G---Q----
AG_93NG003.1 R---G---Q----
LBV217 R---G---Q----
92UG975.10 ----G---Q----

CONSENSUS-H -T--G---Q----
90CR056 -T--G---Q----

CONSENSUS-O rTG-g---e--p-
ANT70 RTGGG---EG-P-
MVP5180 RTG-----G--PK
VAU -TG-G--DE--R-
VI686 RTG-G---E--P-

CONSENSUS-CPZ E-?-?--??--?-
CPZGAB E-D-G---Q--S-
CPZANT E-R----RK--I-



    

HIV Helper T-cell Epitopes

II-181
DEC 97

gp41 Epitope 15
Epitope 15 WLNATAIAVTEGTDRC

CONSENSUS-B llnatAiaVaEgtDrv

CONSENSUS-A --dti-----gw----
U455 --D-V-V---GWI---
SF1703 --DTI-----GW----
AG_IBNG ---TI--V--NW---A
92RW020.5 -VDTI-----GR----
92UG031.7 -FDTI-----GW----
92UG037.8 -FDTI--V--GW----
UG275A -FDTI-VVI-GW----
UG273A --DTI-----GW----
DJ264A --DTI-----NW----
DJ263A --DTI-L---NW----
DJ258A --DTI--V--NW----
KENYA -VDTI--V--GW----
VI191A --D-------RW---I
Q23-17 -VDTI-----GW----

CONSENSUS-B ----------------
C18MBC -F-G------------
LW123 ----------------
WR27 ----------------
YU2 ----------------
YU10 ----------------
AC-3 --D-------------
JB ---------------I
M23470 ---------G-----I
M26864 -F--------------
M30156 ---TI----------I
M737677 -F-TI-----------
M737685 -F--------------
WB -F-T--V---------
SF128A ----------------
HEI3CS ---------------I
BAL2A ------V---------
CM237X ---T------------
MFA ----------------
168C ------V---------
QZ4589 ----I----------I
91US006.10 ----I----------I
92TH014.12 ----------------
91HT651.11 ---------------I
SF2 W--------T------
SF2B13 ----------------
LAI ----------------
HXB2R ----------------
GP160EN ------------K---
NY5CG ------V---------
NL43 ----------------
JRCSF ---------------I
JRFL ---------------I
ALA1 ----------------
JH32 -F--I-----------
BAL1 ------V---------
BRVA ---------G-R---A
91US005.11 --D-V-----------
ETR ----------------
BA1A ---TI-----------
MN ----------------
CAM1 -FDTI-----------
ADA ----------------
JFL ---------------I
SIMI84 ---T---V--------
BCSG3C ---V------------
D31 ----------------
SF162 -FD-I----------I
OYI ----------------
SF33 ----------------
CDC42 -V-V------------
HAN -F-TI-----------
RF ---T-----------I
WMJ22 ----I-----------
TB132 ----------------
92BR020.4 ------V--------I
92US711.14 ----------------
91US712.4 ----------------
92US714.1 ---------------I

CONSENSUS-B ----------------

92US715.6 ----------------
92US716.6 -------V--------
92US657.1 ---------------I
92HT593.1 --D------------I
92HT594.10 --S-------------
92HT596.4 ----------------
92HT599.24 ---------------I
P896 ----------------
HEI3BL ----------------
HEI4BL ----------------
HEI20BL ----------------
HEI22BL ----------------
HEI27BL ----------------
HEI28BL ----------------
ENVVA ----------------
ENVVB ---T------------
ENVVE ----------------
US1 ----------------
US2 ---T------------
US3 ----------------
US4 -F-------------I
91HT652.11 ---T-----------I
92UG005 -F-T-----------I
3202A12 ----------------
3202A21 ----------------
MANC ---V-----------I
WEAU160 ----------------
93TH067A ---T-------R--KA
AD8 ----------------

CONSENSUS-C --dt-----------i
92BR025.9 -FDTI----------I
ETH2220 ---T---V-G-----F
BU910112 ---I-----------I
BR911513 --D------------L
93MW959.18 IVDTL----------I
93MW960.3 -VDTI----------I
93MW965.26 --DTI--T-------L
UG268A2 --DTI----S-----I
SM145A --DTI--T-------I
ZAM18A -VD-I--T-------I
ZAM20A --DTI----------I
DJ259A ---T---T-------I
DJ373A --DT-----------I
SE364A --DTI--T-------I
BU910905A --DT-----------I
BU91007A --DT-----------I
BU91003A --D------------I
BU91002A --DTV----------I
BR91015A --D------------L
BU91001A ---I-----------I
BU91006B -FDTI----------I
BU91008A --DT-----------I
BU91004A --D-I----G-----I

CONSENSUS-D -fdt-----------i
84ZR085 -VD------------I
92UG021.16 --D----T---E---A
D2UG024W -F-T---V-------I
UG-AMK-3 -F-------------I
C971-416 ---TV----------I
WHO15-726 -F-----T--------
87TZ4622 -F-T------------
94UG1141 -F-TI----------A
ELI -FD-I-----------
Z2Z6 --DTI-----------
Z6 --DTI-----------
NDK --DTI------R----
92UG024.2 -F-T---V-------I
JY1 ---------------I
UG269A -FDTI--V--------
UG274A2 -FDT-----------I
SE365A2 --DTI----------I
93ZR001.3 -F-------------I

CONSENSUS-E --d-------GW----
92TH011A --D-------GW----
KHO3 --D-------GW----
KH08 --D-------GW----
93TH966.8 ----------GW----
93TH975.15 ----------GW----

CONSENSUS-E --d-------GW----

TN235 --D----I--GW----
TN239 ---T------GW----
TN242 -FD-------GW----
TN243 ----------GW--K-
92TH022.4 -F--------GW---I
93TH976.17 ---------GGW---I
CM238X ----------GW----
CM240 --D-----A-GW----
AE_90CF402 --D----T--GW----
AE_93TH253 -FD-L-VV--GW----

CONSENSUS-F ---t---v-------?
BF_93BR029.4 ---T---V--------
93BR020.1 -----------W----
BZ163A -F-T---V-------I
BZ126A ---T---V-T-----I

CONSENSUS-G --dTi-----nw----
92RU131.9 -FDTI--T--NW----
VI525A2 ---T------------
AG_92NG083.2 --DTI---T-N-----
AG_93NG003.1 -IDTI-----NW----
LBV217 --DTV---T-NW----
92UG975.10 -VDTI-V---NW--W-

CONSENSUS-H ---T----------GI
90CR056 ---T----------GI

CONSENSUS-O --DTl-V---NW--gi
ANT70 --DTL-V---NW--GI
MVP5180 --DTI-VS--NW--GI
VAU --DTV-V---NW--ST
VI686 -IDTL-VT--NW--GI

CONSENSUS-CPZ --D------------I
CPZGAB --D------------I



    

HIV Helper T-cell Epitopes

II-182
DEC 97

gp41 Epitope 16
Epitope 16 YVAEGTDRVIEVVQGACR

CONSENSUS-B aVaEgtDrvievvqrayr

CONSENSUS-A ---gw------ig--ig-
U455 ---GWI-----IG-TIG-
SF1703 ---GW------IG-AIC-
AG_IBNG V--NW---A--IG--VG-
92RW020.5 ---GR-------G--IF-
92UG031.7 ---GW------IG--IG-
92UG037.8 V--GW-------G--LG-
UG275A VI-GW------LG--LC-
UG273A ---GW------IG--IG-
DJ264A ---NW------IG--VG-
DJ263A ---NW------IG--VG-
DJ258A V--NW------IG-EVG-
KENYA V--GW------IA-GIG-
VI191A ---RW---I--IG--IV-
Q23-17 ---GW------IA--IG-

CONSENSUS-B ------------------
C18MBC -----------ALR----
LW123 --------------G-C-
WR27 ------------G--IF-
YU2 -----------IL---F-
YU10 -----------IL---F-
AC-3 ------------L--IF-
JB --------IL-IF-----
M23470 --G-----I-------C-
M26864 ------------I---C-
M30156 --------I------TW-
M737677 ----------------F-
M737685 ------------I---F-
WB -------------H-IW-
SF128A ----------------F-
HEI3CS --------I--IL--IC-
BAL2A ------------L---V-
CM237X ------------------
MFA --------------G---
168C ---------V--L---G-
QZ4589 --------I-KA---IC-
91US006.10 --------I---L---C-
92TH014.12 ------------------
91HT651.11 --------I--I----V-
SF2 --T---------A-----
SF2B13 ------------------
LAI --------------G-C-
HXB2R --------------G-C-
GP160EN -----K------L-A---
NY5CG ------------A--IC-
NL43 ------------L-A---
JRCSF --------I------V--
JRFL --------I--AL--T--
ALA1 ------------L---F-
JH32 ---------LKIL---F-
BAL1 ------------L---V-
BRVA --G-R---A-------F-
91US005.11 -----------GI--I..
ETR -----------IL--T--
BA1A ------------L---V-
MN ------------L---G-
CAM1 ----------------C-
ADA ---------------I--
JFL --------I------IG-
SIMI84 V--------------IG-
BCSG3C ---------------T--
D31 ----------------W-
SF162 --------I---A--IG-
OYI -----------I------
SF33 ---------------VG-
CDC42 ---------------I--
HAN ----------------C-
RF --------I---A--IL-
WMJ22 ---------------IC-
TB132 ------------L--V--
92BR020.4 --------I--IA--FF-
92US711.14 ------------------
91US712.4 ------------L--IG-
92US714.1 --------I-------G-

CONSENSUS-B ------------------

92US715.6 ------------L---G-
92US716.6 V-----------L---W-
92US657.1 --------I------VV-
92HT593.1 --------I----R--F-
92HT594.10 -----------II--IG-
92HT596.4 -----------II--IG-
92HT599.24 --------I--G-RGVC-
P896 ----------KI----C-
HEI3BL ------------A--TC-
HEI4BL -----------II-----
HEI20BL -----------I----C-
HEI22BL ------------L--V--
HEI27BL ----------------F-
HEI28BL -----------LL---F-
ENVVA ---------------IC-
ENVVB ---------------IC-
ENVVE ---------------IC-
US1 ------------------
US2 ------------L--I--
US3 ---------------IG-
US4 --------I--I---IF-
91HT652.11 --------I--I---IV-
92UG005 --------I--I---IG-
3202A12 ---------------IC-
3202A21 ----------------C-
MANC --------I------VG-
WEAU160 -----------I---TC-
93TH067A ----R--KAL--------
AD8 -----------I---I--

CONSENSUS-C --------i--li--ic-
92BR025.9 --------I---I-GIW-
ETH2220 V-G-----F--LI--IW-
BU910112 --------I--II--IC-
BR911513 --------L---I-GIW-
93MW959.18 --------IL-SL--IG-
93MW960.3 --------I--LI--LG-
93MW965.26 T-------L------IR-
UG268A2 --S-----I---G-GIG-
SM145A T-------I--LA--IC-
ZAM18A T-------I--FI--IC-
ZAM20A --------I--L---IC-
DJ259A T-------I-KFI-GLW-
DJ373A --------I--II--IW-
SE364A T-------I--L---IC-
BU910905A --------IL-LL--IG-
BU91007A --------I--L---IW-
BU91003A --------I--FI-GFG-
BU91002A --------I--LI--IC-
BR91015A --------L---I-GIW-
BU91001A --------I--II--IC-
BU91006B --------IL-LIL-IG-
BU91008A --------I--LI--SV-
BU91004A --G-----I--LI--IC-

CONSENSUS-D --------i--?----c-
84ZR085 --------I-DI-R--CK
92UG021.16 T---E---A--L----V-
D2UG024W V-------I--L---IG-
UG-AMK-3 --------I---G-TIF-
C971-416 --------I--I---TL-
WHO15-726 T-----------G---C-
87TZ4622 ----------DI---TV-
94UG1141 --------A--L----V-
ELI -----------II---C-
Z2Z6 -----------I-R--C-
Z6 -----------I-R-T--
NDK ----R-----------C-
92UG024.2 V-------I--LI--IG-
JY1 --------I--LIR--F-
UG269A V-----------I---V-
UG274A2 --------I--I----V-
SE365A2 --------I-D-----C-
93ZR001.3 --------I---G-TIF-

CONSENSUS-E ---GW-------a-g-W-
92TH011A ---GW------AA-G-W-
KHO3 ---GW-------A-G-W-
KH08 ---GW-------A---W-
93TH966.8 ---GW-------A-GIW-
93TH975.15 ---GW-------A-G-W-

CONSENSUS-E ---GW-------a-g-W-

TN235 I--GW-------A-G-W-
TN239 ---GW-------A-G-W-
TN242 ---GW-------A-G-W-
TN243 ---GW--K----A-G-W-
92TH022.4 ---GW---I---A---W-
93TH976.17 --GGW---I---A---W-
CM238X ---GW-------A-G-W-
CM240 -A-GW-------A-G-W-
AE_90CF402 T--GW------I----W-
AE_93TH253 V--GW-------A-G-W-

CONSENSUS-F v-------?-?AL--?G-
BF_93BR029.4 V----------AL---G-
93BR020.1 ----W------AL---G-
BZ163A V-------I-AAL--IG-
BZ126A V-T-----I-AAL--IG-

CONSENSUS-G ---nw-------?---c-
92RU131.9 T--NW----------TC-
VI525A2 -----------I--I-C-
AG_92NG083.2 -T-N--------A-----
AG_93NG003.1 ---NW-------A-G-C-
LBV217 -T-NW-------A---C-
92UG975.10 ---NW--W---I----C-

CONSENSUS-H -------GI-VI----W-
90CR056 -------GI-VI----W-

CONSENSUS-O ---NW--gi-lGi--IG-
ANT70 ---NW--GI-AGI--IGT
MVP5180 S--NW--GI-LGL--IGQ
VAU ---NW--ST-LGI-SIG-
VI686 T--NW--GI-LGI--IG-

CONSENSUS-CPZ --------I--AF-VTL-
CPZGAB --------I--AF-VTL-



    

HIV Helper T-cell Epitopes

II-183
DEC 97

gp41 Epitope 17
Epitope 17 DRVIEVVQGAYRAIR

CONSENSUS-B Drvievvqrayrail

CONSENSUS-A -----ig--ig----
U455 -----IG-TIG----
SF1703 -----IG-AIC----
AG_IBNG --A--IG--VG---R
92RW020.5 ------G--IF----
92UG031.7 -----IG--IG---I
92UG037.8 ------G--LG----
UG275A -----LG--LC----
UG273A -----IG--IG--F-
DJ264A -----IG--VG---R
DJ263A -----IG--VG----
DJ258A -----IG-EVG----
KENYA -----IA-GIG----
VI191A --I--IG--IV----
Q23-17 -----IA--IG----

CONSENSUS-B ---------------
C18MBC -----ALR-------
LW123 --------G-C---R
WR27 ------G--IF----
YU2 -----IL---F--V-
YU10 -----IL---F--V-
AC-3 ------L--IF----
JB --IL-IF------FI
M23470 --I-------C-...
M26864 ------I---C----
M30156 --I------TW----
M737677 ----------F--V-
M737685 ------I---F----
WB -------H-IW-G--
SF128A ----------F----
HEI3CS --I--IL--IC---R
BAL2A ------L---V----
CM237X ---------------
MFA --------G-----R
168C ---V--L---G--V-
QZ4589 --I-KA---IC----
91US006.10 --I---L---C----
92TH014.12 ---------------
91HT651.11 --I--I----V--L-
SF2 ------A--------
SF2B13 ---------------
LAI --------G-C---R
HXB2R --------G-C---R
GP160EN ------L-A-----R
NY5CG ------A--IC-G--
NL43 ------L-A-----R
JRCSF --I------V-----
JRFL --I--AL--T-----
ALA1 ------L---F----
JH32 ---LKIL---F----
BAL1 ------L---V----
BRVA --A-------F----
91US005.11 -----GI--I.....
ETR -----IL--T-----
BA1A ------L---V----
MN ------L---G----
CAM1 ----------C----
ADA ---------I-----
JFL --I------IG----
SIMI84 ---------IG--V-
BCSG3C ---------T-----
D31 ----------W----
SF162 --I---A--IG--F-
OYI -----I-------F-
SF33 ---------VG----
CDC42 ---------I---F-
HAN ----------C----
RF --I---A--IL--F-
WMJ22 ---------IC---I
TB132 ------L--V-----
92BR020.4 --I--IA--FF-GF-
92US711.14 --------------I
91US712.4 ------L--IG----
92US714.1 --I-------G--V-

CONSENSUS-B ---------------

92US715.6 ------L---G----
92US716.6 ------L---W----
92US657.1 --I------VV----
92HT593.1 --I----R--F----
92HT594.10 -----II--IG----
92HT596.4 -----II--IG----
92HT599.24 --I--G-RGVC----
P896 ----KI----C---R
HEI3BL ------A--TC----
HEI4BL -----II--------
HEI20BL -----I----C----
HEI22BL ------L--V----I
HEI27BL ----------F----
HEI28BL -----LL---F----
ENVVA ---------IC---R
ENVVB ---------IC----
ENVVE ---------IC----
US1 -------------L-
US2 ------L--I---FC
US3 ---------IG----
US4 --I--I---IF--VI
91HT652.11 --I--I---IV----
92UG005 --I--I---IG----
3202A12 ---------IC----
3202A21 ----------C--V-
MANC --I------VG----
WEAU160 -----I---TC----
93TH067A -KAL-----------
AD8 -----I---I-----

CONSENSUS-C --i--li--ic---?
92BR025.9 --I---I-GIW---C
ETH2220 --F--LI--IW--FC
BU910112 --I--II--IC---Y
BR911513 --L---I-GIW---Y
93MW959.18 --IL-SL--IG---R
93MW960.3 --I--LI--LG---Y
93MW965.26 --L------IR---C
UG268A2 --I---G-GIG----
SM145A --I--LA--IC-GVR
ZAM18A --I--FI--IC---R
ZAM20A --I--L---IC---R
DJ259A --I-KFI-GLW---C
DJ373A --I--II--IW--FC
SE364A --I--L---IC---S
BU910905A --IL-LL--IG---Y
BU91007A --I--L---IW---R
BU91003A --I--FI-GFG---Y
BU91002A --I--LI--IC---C
BR91015A --L---I-GIW---Y
BU91001A --I--II--IC---Y
BU91006B --IL-LIL-IG---C
BU91008A --I--LI--SV---C
BU91004A --I--LI--IC---Y

CONSENSUS-D --i--?----c----
84ZR085 --I-DI-R--CK-V-
92UG021.16 --A--L----V----
D2UG024W --I--L---IG----
UG-AMK-3 --I---G-TIF----
C971-416 --I--I---TL----
WHO15-726 ------G---C---R
87TZ4622 ----DI---TV--V-
94UG1141 --A--L----V----
ELI -----II---C--V-
Z2Z6 -----I-R--C--V-
Z6 -----I-R-T---V-
NDK ----------C----
92UG024.2 --I--LI--IG----
JY1 --I--LIR--F--V-
UG269A ------I---V--V-
UG274A2 --I--I----V--V-
SE365A2 --I-D-----C----
93ZR001.3 --I---G-TIF----

CONSENSUS-E ------a-g-W----
92TH011A -----AA-G-W----
KHO3 ------A-G-W--F-
KH08 ------A---W---I
93TH966.8 ------A-GIW----
93TH975.15 ------A-G-W----

CONSENSUS-E ------a-g-W----

TN235 ------A-G-W----
TN239 ------A-G-W----
TN242 ------A-G-W----
TN243 -K----A-G-W----
92TH022.4 --I---A---W----
93TH976.17 --I---A---W----
CM238X ------A-G-W----
CM240 ------A-G-W----
AE_90CF402 -----I----W----
AE_93TH253 ------A-G-W----

CONSENSUS-F --?-?AL--?G----
BF_93BR029.4 -----AL---G--V-
93BR020.1 -----AL---G----
BZ163A --I-AAL--IG----
BZ126A --I-AAL--IG----

CONSENSUS-G ------?---c----
92RU131.9 ---------TC----
VI525A2 -----I--I-C--V-
AG_92NG083.2 ------A--------
AG_93NG003.1 ------A-G-C----
LBV217 ------A---C----
92UG975.10 -W---I----C----

CONSENSUS-H -GI-VI----W----
90CR056 -GI-VI----W----

CONSENSUS-O -gi-lGi--IG-G-?
ANT70 -GI-AGI--IGTG-R
MVP5180 -GI-LGL--IGQGF-
VAU -ST-LGI-SIG-G--
VI686 -GI-LGI--IG-G-R

CONSENSUS-CPZ --I--AF-VTL-I-R
CPZGAB --I--AF-VTL-I-R



    

HIV Helper T-cell Epitopes

II-184
DEC 97

gp41 Epitope 18
Epitope 18 HIPRRIRQGLERILL

CONSENSUS-B hiprrirQGleraLl

CONSENSUS-A n--------------
U455 N--------------
SF1703 N--------F----x
AG_IBNG N--------F-----
92RW020.5 N-----------G--
92UG031.7 N--------F-----
92UG037.8 N--------------
UG275A ---------F-----
UG273A N--------F-----
DJ264A N--V-----------
DJ263A N--------------
DJ258A N--------------
KENYA ---------F-----
VI191A N--------A-K--Q
Q23-17 ---L-----------

CONSENSUS-B ---------------
C18MBC ---------------
LW123 ------------I--
WR27 ------------V--
YU2 ---V-----------
YU10 ---V-----------
AC-3 ------------S--
JB ---V-----------
M23470 ...#--E--------
M26864 --------------Q
M30156 -T----------G--
M737677 ---V-----------
M737685 ----------GL---
WB ---------------
SF128A -----V---------
HEI3CS ------------S--
BAL2A ---------------
MFA ------------I--
168C ---------------
QZ4589 ---------F-----
91US006.10 ---T-----------
92TH014.12 ---T-----------
91HT651.11 N--T-----------
SF2 --H---------L--
SF2B13 ------------L--
LAI ------------I--
HXB2R ------------I--
GP160EN ------------I--
NY5CG ------------L--
NL43 ------------I--
JRCSF ---T-----------
JRFL ---T-----------
ALA1 ---------F-----
JH32 ---T-----------
BAL1 ---------------
BRVA --------------Q
91US005.11 ......#---K----
ETR ---VK----------
BA1A ---------------
MN ---T-----------
CAM1 ------------L--
ADA ---T--------L--
JFL ---V-----------
SIMI84 ---------F-----
BCSG3C ------------L--
D31 ---V-----------
SF162 ---------F-----
OYI N--------------
SF33 ---T-----F-----
CDC42 ---------F-----
HAN -----V---------
RF ---------------
WMJ22 ---------------
TB132 N--T------KGR
92BR020.4 --------------Q
92US711.14 ---T-----------
91US712.4 ---T-----------
92US714.1 -----V---------
92US715.6 ---------F-----

CONSENSUS-B ---------------

92US716.6 ---T-----------
92US657.1 ---T-----------
92HT593.1 ---T-----------
92HT594.10 -V-T-----------
92HT596.4 -V-T-----------
92HT599.24 ---------------
P896 N--T-----------
HEI3BL ------------S--
HEI4BL ---I-----------
HEI20BL ------------F-V
HEI22BL ---T-----------
HEI27BL ---T-----------
HEI28BL -----T---------
ENVVA -----V---------
ENVVB ---A-----------
ENVVE ---T-----------
US1 ---T-----------
US2 N-----------L--
US3 ---T--------L--
US4 ---------------
91HT652.11 ---T-----------
92UG005 N--T-----A-----
3202A12 ---T-----------
3202A21 ---V-----------
MANC ---V-----------
WEAU160 ---------------
93TH067A ---T-----F-----
AD8 ---T--------L--

CONSENSUS-C n--------f-a--q
92BR025.9 N--------F-A--Q
ETH2220 N----------A--Q
BU910112 ---------F-A--Q
BR911513 N--------F-A--Q
93MW959.18 N--A-----F-A---
93MW960.3 N--------F-A---
93MW965.26 N--------F-T---
UG268A2 ---------F-A--Q
SM145A N--T-----F-A---
DJ259A N--------F-A--Q
DJ373A N--------F-A--Q
SE364A N--------F-A--Q
BU910905A N--------F-A--Q
BU91007A N--T-----F-A--Q
BU91003A N----------A--Q
BU91002A S--------F-A--Q
BR91015A N--------F-A--Q
BU91001A ---------F-A--Q
BU91006B S--------F-A--Q
BU91008A N--------F-A---
BU91004A N----------A--Q

CONSENSUS-D n--------------
84ZR085 ---T-----------
92UG021.16 ---T-----------
D2UG024W N--T--------L--
UG-AMK-3 ---------------
C971-416 N------------S-
WHO15-726 N--------------
87TZ4622 N--T----S------
94UG1141 N--V-----------
ELI N-----------S--
Z2Z6 ---T--------L--
Z6 NV-T--------L--
NDK NV----------L--
92UG024.2 N--A--------L--
JY1 -----V---------
UG269A ---------F-----
UG274A2 N--T-----------
SE365A2 ---T-----------
93ZR001.3 ---------------

CONSENSUS-E ---------------
92TH011A ---------------
KHO3 ---------------
KH08 --------------Q
93TH966.8 ---------------
93TH975.15 ---------------
92TH022.4 ---------------
93TH976.17 R-----------S--
CM240 ------------T--

CONSENSUS-E ---------------

AE_90CF402 ---------------
AE_93TH253 ---------------

CONSENSUS-F N--?-----?-----
BF_93BR029.4 NV-------------
93BR020.1 N--------------
BZ163A N--T-----F-----
BZ126A N--T-----F-----

CONSENSUS-G n--------------
92RU131.9 D--------------
VI525A2 ---------F-----
AG_92NG083.2 NV-T-----------
AG_93NG003.1 N--------------
LBV217 N--------------
92UG975.10 N--------------

CONSENSUS-H ---------F--S--
90CR056 ---------F--S--

CONSENSUS-O n-----------s--
ANT70 N-----------S--
MVP5180 ---------A--I-V
VAU N-----------L--
VI686 N--T--------S--

CONSENSUS-CPZ N--------------
CPZGAB N--------------


